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Annexe 1 : Détails d’ordre méthodologique

Nous utilisons un protocole normalisé pour préparer les profils de preuves vivantes (PPV) afin de nous assurer que
notre approche pour identifier les preuves de recherche est aussi systématique et transparente que possible au
moment ou nous avons été donnés pour préparer le profil. Le moment, la fréquence et la portée des mises a jour
futures de ce PPV seront déterminés en collaboration avec le demandeur.

Au début de chaque PPV et au cours de tout son déroulement, nous faisons appel a un expert en la matic¢re qui
nous aide a cerner la question et s’assure que le contexte pertinent est pris en compte dans le résumé des données
probantes.

Cette premicre version du PPV vise a déterminer I'état actuel des preuves et les lacunes dans les connaissances des
syntheses de données existantes relatives a I’émergence, a la transmission et au spectre du fardeau de la maladie de la
grippe aviaire chez ’humain, comme premiére étape pour éclairer les interventions de prévention et d’atténuation. A
ce titre, cette version du PPV ne visait qu’a identifier les synthéses de données probantes existantes et n’incluait pas
d’analyse juridictionnelle. Cependant, des élargissements de portée pourraient étre apportés aux futures versions
pour inclure des études uniques ou une analyse juridictionnelle afin de fournir des apergus plus détaillés a Pappui des
travaux en cours visant a informer les interventions de prévention et d’atténuation.

Déterminer les preuves de recherche

Pour ce PDPR, nous avons mis a jour nos recherches initiales effectuées le 18 décembre 2023 a partir du PDPR
dans ACCESSSS, Health Systems Evidence, Health Evidence et PubMed. Les recherches mises a jour ont été
effectuées le 1 mai 2024 a I'aide des termes suivants : (grippe aviaire) OU (H5N1 ou AH5N1 ou APH5N1 ou
H5Nx or H5N*) (limité a I'aide des filtres de recherche pour les examens et les examens systématiques). Cette
recherche a été complétée par une recherche supplémentaire effectuée le 1 mai 2024 dans PubMed pour toute
littérature des cinq dernicres années relative a la transmission liée aux bovins ou aux ruminants, utilisant cette
combinaison de termes rapports de cotes : (grippe aviaire) OU (H5N1 ou AH5N1 ou APH5N1 ou H5Nx ou H5N*)
ET (bovin OU vache OU bétail produits laitiers OU ruminant). Nous avons également effectué¢ une recherche a la
Bibliothéque nationale agricole de PTUSDA le 1¢ mai 2024 en utilisant le méme ensemble de termes que le premier
ensemble recherché dans le titre et le deuxieme ensemble de synonymes pour la recherche bovine dans le titre ou
I'abrégé. Enfin, nous avons cherché des articles préimprimés sur MedRxiv et BioRxiv en combinant (grippe aviaire
OU H5N1 OU AH5NT1) dans la recherche avancée avec des recherches individuelles pour chacun des éléments
suivants : « bovin » « bétail » « bétail laitier » « vache » et « ruminant ». Les recherches ne comprenaient pas de limite
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https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/?term=(avian%20influenza)%25 20OR%20(H5N1%20or%20AH5N1%20or%20A%3FH5N1%20or%20H5Nx%20or%20H5N*)&filter=pubt.review&filter=pubt.systematicreview&filter=datesearch.y_5&size=50&page=5
https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/?term=%28avian+influenza%29+OR+%28H5N1+or+AH5N1+or+A%3FH5N1+or+H5Nx+or+H5N*%29+AND+%28bovine+OR+cow+OR+cattle+OR+dairy+OR+ruminant%29&filter=datesearch.y_5&size=50

en termes de date de publication, sauf dans PubMed, ou les recherches ont été limitées aux publications datant des
cinq dernieres années (depuis 2019). De plus, nous avons examiné la documentation compilée a partir de recherches
effectuées pour la derniere fois par I’Agence de santé publique du Canada (ASPC) le 13 décembre 2023. Cela
comprenait 'examen des résultats de recherches effectuées par PASPC a partir du 1 octobre 2022 jusqu’a la
derniére qui a été effectuée le 13 décembre 2023. Etant donné que nous n’avons inclus a Porigine que des synthéses
de données probantes, nous avons réexaminé ces recherches pour toutes les études portant sur la transmission liée
aux bovins ou aux ruminants.

Chaque source de ces documents est attribuée a un membre de I’équipe qui effectue des recherches a la main
(lorsqu’une source contient un plus petit nombre de documents) ou des recherches par mot-clé pour identifier les
documents potentiellement pertinents. Une évaluation finale de l'inclusion est effectuée a la fois par la personne qui
a procédé a 'examen préalable initial et par Pauteur principal du profil de données probantes rapides, les désaccords
ayant été résolus par consensus ou par 'apport d’un troisieme examinateur au sein de P'équipe. L’équipe utilise un
canal virtuel dédié pour discuter et affiner de facon itérative les criteres d’inclusion et d’exclusion tout au long du
processus, ce qui fournit une liste courante de considérations que tous les membres peuvent consulter au cours des
premieres étapes de I’évaluation.

Pendant ce processus, nous incluons des syntheses de données probantes de la littérature publiée, préimprimée et
grise. Nous n’excluons pas les documents basés sur la langue d’un document. Cependant, nous ne sommes pas en
mesure d’extraire les principales constatations de documents rédigés dans des langues autres que le chinois, I’anglais,
le francais, le portugais ou I'espagnol. Nous fournissons en annexe tout document qui ne contient pas de contenu
disponible dans ces langues et qui contient des documents exclus aux étapes finales de 'examen. Nous avons exclu
les documents qui n’abordaient pas directement les questions de recherche et le cadre d’organisation pertinent.

Evaluer la pertinence et la qualité des preuves

Nous estimons que la pertinence de chaque document de preuve inclus est élevée, modérée ou faible par rapport a
la question.

Deux examinateurs ont évalué de facon indépendante la qualité des lignes directrices que nous avons jugées tres
pertinentes a 'aide ’AGREE II. Nous avons utilisé trois domaines dans I'outil (participation des intervenants,
rigueur du développement et indépendance éditoriale) et classé les lignes directrices comme étant de haute qualité si
elles ont été notées a 60 % ou plus dans chacun de ces domaines.

En utilisant la premiere version de Poutil AMSTAR, deux examinateurs ont évalué indépendamment que la qualité
méthodologique des syntheses de données probantes s’avérait des plus pertinentes. Deux examinateurs évaluent
chaque synthese de facon indépendante et les désaccords sont résolus par consensus avec un troisieme examinateur,
au besoin. AMSTAR évalue la qualité globale de la méthodologie selon une échelle allant de 0 a 11, 11/11
représentant une synthese de la plus grande qualité. Les syntheses de données probantes de qualité élevée sont celles
avec des notes huit ou plus allant jusqu’a 11, les syntheses de données probantes de qualité moyenne étant celles
dont la note est entre quatre et sept et les syntheses de faible qualité ayant des notes en dessous de quatre. 1l est
important de noter que I'outil AMSTAR a été développé pour évaluer les synthéses de données probantes centrées
sur les interventions cliniques, permettant Papplication sélective des criteres de celles relatives aux arrangements du
systeme de santé ou aux stratégies de mise en ceuvre. D’ailleurs, nous appliquons les criteres AMSTAR aux
syntheses factuelles qui traitent de tous les types de questions, et pas seulement de celles qui portent sur 'efficacité,
et certaines de ces syntheses factuelles qui traitent d’autres types de questions sont des syntheses d’études
qualitatives. Bien quuAMSTAR ne tienne pas compte de certains des principaux attributs des syntheses d’études
qualitatives, tels que la question de savoir si et comment les citoyens et les experts en la matiere ont contribués, la
compétence des chercheurs et la facon dont la réflexivité a été abordée, il demeure le meilleur outil général
d’évaluation de la qualité dont nous sommes conscients. Lorsque le dénominateur n’est pas 11, un aspect de 'outil a
¢été jugé non pertinent par les évaluateurs. En comparant les cotes, il est donc important de garder a Pesprit les deux
parties de la note (c.-a-d. le numérateur et le dénominateur). Par exemple, une synthese des données probantes selon
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laquelle les notes 8/8 sont généralement de qualité comparable a une autre note 11/11; les deux cotes sont
considérées comme des « notes élevées ». Une note élevée indique que les lecteurs de la synthése des données
probantes peuvent avoir un niveau élevé de confiance dans ses constatations. Par contre, une note faible ne signifie
pas que la synthese des données probantes doit étre écartée, mais simplement qu’il est possible d’accorder moins de
confiance a ses constatations et qu’il faut 'examiner de prés pour déterminer ses limites. (Lewin S., Oxman A. D.,
Lavis |. N., Fretheim A. SUPPORT Tools for evidence-informed health Policymaking (STP): 8. Deciding how much confidence to
place in a systematic review. Health Research Policy and Systems 2009; 7 (Suppl1):58).

Identification des expériences d’autres pays et des expériences des provinces et territoires canadiens

Les analyses juridictionnelles n’ont pas encore été classées par ordre de priorité pour ce PPV. Cependant, pour les
versions futures de ce PPV, nous pouvons travailler avec les demandeurs et un expert en la matiére pour décider
collectivement quels pays (et/ou Etats ou provinces) examiner en fonction de la question posée.

Préparer le profil

Chaque document inclus est cité dans la liste de référence a la fin du PPV. Pour toutes les lignes directrices incluses,
les syntheses de données probantes et les études uniques (lorsqu’elles sont incluses), nous préparons un petit
nombre de points qui fournissent un résumé des principales constatations, qui sont utilisées pour résumer les
messages clés dans le texte. Les protocoles et titres/questions ont leuts titres hypetliés, étant donné que les
constatations ne sont pas encore disponibles. Nous rédigeons ensuite un résumé qui met en évidence les principales
constatations de tous les documents trés pertinents (en plus de leur date de dernicre recherche et de leur qualité
méthodologique). Une fois terminé, le PPV est envoyé a 'expert en la mati¢re pour examen.



Annexe 2 : Principales constatations des documents de preuve organisés par clade circulant

d’un nouveau virus de la grippe
D chez P'animal, puisque

certains facteurs hotes de

bovins pouvant avoir des
propriétés antigrippales auraient
pu fournir une résistance au
VIA pour les bovins, mais
davantage de recherches sont
nécessaire pour déterminer les
facteurs spécifiques a ’hote qui
ont contribué a cette différence
(note AMSTAR 1/9; derniére
recherche dans la littérature en
2019)

La plupart des transmissions

ont eu lieu 2 une courte ou

movyenne distance, peu importe

le sous-type ou 'emplacement
géographique; le nombre de
reproductions pour la

transmission entre exploitations
agricoles se situait entre 0,03 et

15,7 (note AMSTAR 6/11;
derniére recherche dans la
littérature le 20 septembre 2018)
Une synthése du virus de la
grippe aviaire (H5Nx inclus) a
révélé des différences dans les

niveaux d’excrétion du virus
chez la volaille, résultant de
diverses voies d’introduction et
d’excrétion (grande
hétérogénéité des méthodes)
(note ANSTAR 4/11; derniére
recherche dans la littérature en
2017)

géographique plus large, nombre accru
d’espéces de mammiferes infectées et

potentiel de transmission d’'un mammifere a
autre), soulignant 'importance de la

surveillance continue et de la collaboration
internationale (note AMSTAR 4/9; derniére
recherche dans la littérature en 2023)

Tous les cas signalés de HSNG chez ’humain
avaient un contact antérieur avec les oiseaux
et qu’ils présentaient une eravité élevée de la
maladie, 95 % des cas avant entrainé
'hospitalisation (note AMSTAR 4/9;
derniére recherche dans la littérature en

2021)

On a considéré les ansériformes (c.-a-d. la

sauvagine) comme les hotes et les

transmetteurs naturels les plus importants

des virus de la grippe aviaire (v compris le

sous-type H5) en Chine, mais la prévalence

des virus de la grippe aviaire et de leurs
anticorps connexes chez les oiseaux sauvages
varie selon les régions et les espéces (note
AMSTAR 6/11; derniére recherche dans la
littérature le 20 septembre 2018)

La plupart des cas d’infection humaine par le
virus H5N1 de 1997 2 2019 ont été observés
en Fagvt)te. chez les enfants et les jeunes

adultes, et chez ceux exposés a la volaille
(note AMSTAR 2/9; derniére recherche dans
la littérature le 31 juillet 2019)

Les petites fermes de porc et de volailles sont

a risque de transmission interespéces (de

volailles domestiques a porc) (note AMSTAR
3/9; derniére recherche dans la littérature le
31 juillet 2021)

d’échantillons d’oiseaux

cliniques bénins

vivants sur les marchés

chez les volailles,

et les fermes
(écouvillons cloacaux et

mais ils peuvent

Sous-type Biologie Epidémiologie Diagnostic Clinique Populations
ou clade en Présentation prioritaires
circulation
Sous- L’évolution et 'adaptation de L’événement panzootique H5NT1 en cours a Les méthodes actuelles Les sous-types H5 Selon une étude
types H5Nx I’héte du virus de la grippe A eu des répercussions importantes sut la de surveillance des virus causent unique des données
généraux (VIA) chez Pespéce bovine a été biodiversité et la santé des mammiféres en de Pinfluenza aviaire généralement des de surveillance, le
entravé jusqu’a ’émergence raison de multiples facteurs (p. ex., impact comprenaient la collecte symptoémes risque d’infection de

Pinfluence aviaire A
H5) pour la
population générale

trachéaux/oropharyngés

muter pour causer
une morbidité et

et sang), d’oiseaux

morts (écouvillons
et/ou échantillons
d’organes) et

d’échantillons

environnementaux

(excréments, boue, eau,

source d’alimentation

plumes et air et surfaces
susceptibles d’étre
contaminés par des

virus tels que des cages
des tableaux, des

planches a découper et
des machines a plumer);

cependant, il v avait des
renseignements limités
sur la sensibilité des
techniques
d’échantillonnage pour
élaborer un programme
optimal de surveillance

de la grippe aviaire (note
AMSTAR 3/9; derniére
recherche de la
littérature le

10 juin 2019)

La surveillance et la

sérosurveillance de la

grippe aviaire chez les
olseaux sauvages sont

une mortalité
graves (note
AMSTAR 6/11;
derniére recherche
dans la littérature le

20 septembre 2018)

en Furope est faible
mais plus élevé pour

les personnes

exposées a des

animaux infectés
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Le role des fermes de cour arriere dans la
transmission a été jugé minimal, avec un
nombre de reproductions inférieur 2 un pour
entre les fermes de cour arriere elles-mémes
et entre les fermes de cour arriére et
commerciales (AMSTAR note 6/11; derniére
recherche dans la littérature le

20 septembre 2018)

1l est important de remettre dans son

contexte les parametres de la grippe aviaire

en vue d’obtenir une compréhension exacte

de sa transmission et de ses risques
(AMSTAR note 5/10; derniére recherche
dans la littérature en 2021)

Les déplacements d’oiseaux, d’humains et de
matieéres contaminées jouent tous un role
dans la transmission de la grippe aviaire

pendant la production de volaille en raison

d’une contamination croisée; des recherches
supplémentaires sur la production de
volailles sont nécessaires pour comprendre la
transmission de ce virus. (AMSTAR note
5/9; derniére recherche dans la littérature en
2019)

La prévalence de la orippe aviaire HSN8 chez

les oiseaux en 2021 était de 1,6 %, ce qui
souligne la nécessité d’une sutrveillance de la

transmission du virus et de la migration dans
la faune (AMSTAR note 4/11; derniére
recherche dans la littérature en 2021)

Entre 2000 et 2019, divers sous-types de
virus de l'influenza aviaire ont été trouvés
chez des oiseaux sauvages et domestiques a
une prévalence globale de 3,0 %, le H5N1
étant le plus fréquemment observé, suivi du
H5N2 et du H5N8 (AMSTAR note 4/9;
derniére recherche de la littérature en 2019)
Une charge virale environnementale élevée
peut faciliter la transmission indirecte entre
les troupeaux ou les fermes par des surfaces
plus susceptibles d’étre contaminées (p. ex.

camions, bottes) (grande hétérogénéité dans

importantes pour

surveiller son risque de

transmission a d’autres
especes (note AMSTAR
6/11; derniére
recherche de la
littérature en 2021)

La collecte
d’échantillons
environnementaux

semble étre un outil

prometteur, étant donné

la capacité de capturer

plusieurs oiseaux dans
un échantillon pour
assurer la surveillance
du virus de la grippe
aviaire chez les oiseaux

aquatiques sauvages
(note AMSTAR 5/10;
derniére recherche de la
littérature le

30 juin 2019)
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les méthodes) (note AMSTAR 4/11; derniere
recherche dans la littérature en 2017)
Une seule étude a révélé que les infections

humaines de Pinfluenza aviaire A(H5) étaient

rares entre décembre 2023 et mars 2024 et

que 'Furope et PAmérique du Nord ont

continué de constater des éclosions
généralisées chez les oiseaux domestiques et
sauvages; les chévres infectées par le virus de
linfluenza A (H5N1) aux Etats-Unis
représentaient la premiéere infection naturelle

chez les especes de ruminants dans le monde

La transmission du H5N1 de vache a vache a

été signalée chez les bovins laitiers aux Ftats-

Unis, les vaches étant atteintes d’une maladie
systémique apparente, d’'une diminution
brusque de la production laitiére, d'une
diminution de Papport alimentaire et de la
rumination, d’une excrétion abondante, et de
la production de lait jaune épais et crémeux
La sauvagine agit de voie de transmission
potentielle de I’influenza aviaire au bétail
dans les installations commerciales et de
petites sources isolées, naturelles et
artificielles, d’eau ou de nourriture dans ou

pres des établissements pour bétail

augmentent la probabilité d’attirer ces

oiseaux

2.3.4.4b

Compte tenu de la présence

importante de virus de la grippe

A dans diverses matrices d’eau
associées 2 la volaille (taux de
prévalence allant de 4.3 % a
76.4 %) et aux habitats
d’oiseaux sauvages (taux de
prévalence allant de 0,4 % a
69.8 %), il est ureent de mettre
en place des protocoles

normalisés et d’intensifier la
recherche dans les régions sous-

représentées pour mieux

comprendre la dynamique des

Un examen systématique et une méta-analyse

menés en 2020 ont révélé que la
séroprévalence globale de Pinfection a H5N1
chez les humains en Chine était de 2,45 %
(862/35 159), la séroprévalence chez les
humains du centre de la Chine (7.32 %) étant
plus élevée que dans d’autres régions de la
Chine (note AMSTAR 7/11; detniére
recherche dans la littérature le

20 octobre 2018)

Bien qu’il y ait eu des changements au cours
des derniéres années dans les sous-types

primaires et la fréquence des rapports sur la

grippe aviaire A(HxNy) humaine dans la

Aucun déterminé

Aucun déterminé

Des preuves

sérologiques

d’infections de

1

aviaire A(H5N1

cliniquement légere

chez ’humain ont

montré que les

personnes exposées

a la volaille, comme

les travailleurs de la

volaille et les

éleveurs, ont connu

une séroprévalence

6
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virus de la grippe dans les région du Pacifique occidental (RPO), le relativement plus
milieux aquatiques (note risque global pour la santé publique li¢ aux élevée d’anticorps
AMSTAR 7/11; derniére virus H5Nx 2 'interface humain-animal reste contre la grippe
recherche dans la littérature en faible (note AMSTAR 2/9; detniére A(HS5NT) que les
2023) recherche dans la littérature le 31 juillet 2022) personnes non
Les virus H5Nx du clade 2.3.4.4 étaient exposées a la
probablement présents chez les oiseaux volaille; des
sauvages en Alaska, ce qui a entrainé des fréquences tres
éclosions chez les oiseaux sauvages et faibles d’anticorps
domestiques au Canada et aux Etats-Unis ont été détectées
(note AMSTAR 4/10; derniére recherche parmi les contacts
dans la littérature en février 2022) ¢troits de cas
A(H5NT) (note
AMSTAR 3/11;
derniétre recherche
de la littérature le
1er septembre 2020)
2.3.2.1c Une prévalence faible, mais e Aucun déterminé e Aucun déterminé Aucun déterminé

actuelle du virus de la grippe A
(v compris 2.3.2.1¢c au Nigeria,
les virus H5N1 et H5N2 2.2.1.2

en Egypte) chez les porcs
africains a été identifiée, ainsi

qu’une transmission potentielle

vers d’autres mammiféres
soulignant la nécessité d’'une
meilleure sutrveillance en
Afrique (note AMSTAR 7/11;
derniére recherche de la
littérature en 2021)

De 2000 a 2022, 35 zoonoses
ont été identifiées au
Cameroun, dont le virus H5N1
2.3.2.1c parmi les plus signalés

ce qui souligne la nécessité de

mieux comprendre leur
répartition pour élaborer des
stratégies de prévention (note
AMSTAR 7/11; derniére
recherche dans la littérature en

2022)

Bien qu’il y ait eu des changements au cours
des derniéres années dans les sous-types

primaires et la fréquence des rapports sur la

orippe aviaire A(H5Nx) humaine dans la
région du Pacifique occidental (RPO), le
risque global pour la santé publique li¢ aux

virus HxNy a linterface humain-animal reste
faible (note AMSTAR 2/9; derniére
recherche dans la littérature le 31 juillet 2022)
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Annexe 3 : Principales conclusions de synthéses des données probantes organisées par pertinence

Dimension du cadre d’organisation Titre déclaratif et principales constatations Cote de Etat de Qualité Derniére | Disponibilit | Considérations
pettinence vie (AMSTAR) | année de ¢é du profil relatives a
recherche GRADE Péquité
dela
littérature
. Epidémiologie (y compris la [’événement panzootique H5NT1 en cours a eu élevée Non 4/9 2023 Non Profession
transmission) des répercussions importantes sur la biodiversité
o Voie de transmission et la santé des mammiferes en raison de multiples
= Qiseau 4 un mammifere non | facteurs (p. ex., impact géographique plus large,
humain nombre accru d’especes de mammiferes infectées
»  Mammifére non humain 3 et potentiel de transmission d’un mammifére a
mammifére (y compris le lautre), soulignant 'importance de la surveillance
développement d’un continue et de la collaboration internationale

réservoir de mammiferes
non humain)
= Qiseau/mammifére non
humain a humain (c.-a-d.
transmission zoonotique)
e Diagnostic
o Méthodes moléculaires de
détection rapide
o Diagnostic sérologique (p. ex.
autodépistage, diagnostic au
point d’intervention)
e Présentation clinique
o Caractéristiques
immunologiques
= Innée
= Adaptable
® Réponse immunitaire
antigeéne/anticotps et
cellulaire
e Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
o Travailler sur une ferme avicole
commerciale (p. ex. producteur,
travailleur de 'usine de
transformation, éleveur de

volaille)
¢ Biologie Compte tenu de la présence importante du virus élevé Non 7/11 2023 Non Aucun
o Clades en circulation de la grippe A dans diverses matrices d’eau déterminé
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= 23.44b
o Changements génomiques et
incidences sur :
= TInfectiosité/transmission
= Pathogénicité
= Virulence/gravité de la
maladie
= Adaptation des mammiferes
= Sensibilité aux antiviraux
o Caractéristiques virologiques
= Infectivité/transmission (c.-
a-d. probabilité d’infecter un
hoéte)
= Pathogénicité (c.-a-d.
capacité de causer la maladie)
= Virulence/gravité de la
maladie
e Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission
= QOiseau a2 un mammifére non
humain
=  Mammifére non humain a
mammifere (y compris le
développement d’un
réservoir de mammiferes
non humain)
e Oiseau/mammifére non humain 2
humain (c.-a-d. transmission
zoonotique)

associées a la volaille (taux de prévalence allant de
4.3 % a 764 %) et aux habitats d’oiseaux
sauvages (taux de prévalence allant de 0,4 % a
69,8 %), il est urgent de mettre en place des

rotocoles normalisés et d’intensifier la recherche

dans les régions sous-représentées pour mieux

comprendre la dvnamique des virus de la grippe

dans les milieux aquatiques

e Les résultats ont également mis en évidence le
fait que la détection de la grippe B était
limitée dans tous les milieux aquatiques et
que, d’apres les études identifiées, il n’y avait
pas de recherche sur la grippe dans les milieux
aquatiques associés au porc

e Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission
= QOiseau/mammifére non
humain a humain
o Cas signalés et autres indicateurs
épidémiologiques de I'influence
aviaire
e Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
® Travail sur une ferme avicole
commerciale

Tous les cas signalés de HSNG6 chez ’humain
avaient un contact antérieur avec les oiseaux et

qu’ils présentaient une gravité élevée de la

maladie, 95 % des cas ayant entrainé

’hospitalisation

e I’examen de la littérature a permis d’identifier
85 cas déclarés ’AH5NG et de synthétiser les
rapports de cas

e I’age médian des personnes infectées était de
50 ans, 13 cas ayant été signalés chez les
enfants

e Dans tous les cas, il y avait des contacts
connus avec les oiseaux avant le début de la
maladie, avec des méthodes de contact,
notamment la visite des marchés d’oiseaux

élevée

Non

1/9

2021

Non

Aucune n’a été
signalée.
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= Travailler avec des troupeaux
non commerciaux coutr ou
de petit élevage

= Travailler avec des volailles
vivantes ou récemment
abattues

= Travailleur de I'usine de
transformation de la
viande/du lait

vivants, ’emploi comme travailleur avicole ou
I’exposition a la volaille abattue et cuite ou a la
volaille domestique et de cour arriére

e Presque tous les cas ont été signalés en Chine,
dans 15 provinces différentes, a 'exception
d’un cas au Laos

e La gravité de la maladie est assez élevée, 95 %
des personnes infectées nécessitant
I’hospitalisation dans la semaine suivant
P’apparition de la maladie

e Les symptémes commencent souvent par une
fievre, des symptomes aux voies respiratoires
supérieures et une myalgie, suivis d’'une
progression rapide vers les voies respiratoires
inférieures, d’une défaillance multiple des
organes et d’un syndrome de détresse
respiratoire aigué

Les données sur les résultats n’étaient disponibles

que pour la moitié des cas et les deux tiers de ces

personnes sont décédés

Biologie

o Caractéristiques virologiques

o Infectivité/transmission (c.-a-d.
probabilité d’infecter un hote)

Iévolution et 'adaptation de ’héte du virus de la
grippe A (VIA) chez I'espece bovine a été entravé

jusqu’a ’émeroence d’un nouveau virus de la
orippe D chez ’animal, puisque certains facteuts

hoétes de bovins pouvant avoir des propriétés

antierippales auraient pu fournir une résistance au

VIA pour les bovins, mais davantage de

recherches sont nécessaire pour déterminer les

facteurs spécifiques a I’héte qui ont contribué a

cette réponse pathogénique différente et ala

progression de la maladie chez les bovins

e La distribution de la grippe A au cours des
45 dernieres années montre qu’elle a évolué
dans « presque tous les hotes de mammiferes
a 'interface homme-animal, sauf chez les
especes bovines »

e Ilyaeu des cas naturels de grippe chez des
bovins qui causent des maladies respiratoires
semblables a la grippe (p. ex., avec la
bronchopneumonie, la toux épizootique, la
décharge nasale, la lacrimation ou d’autres
signes extrapulmonaires comme la chute de
lait), mais trés peu ont abouti a I'isolement du
virus

Moyenne

Non

1/9

2019

Non

Non
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® Tes souches de VAI d’origine bovine ont été
isolées pour la premiere fois au début des
années 1970, au moment ou les souches
humaines de VAI étaient prévalentes (H3N2),
mais il y a peu de preuves de parenté

génétique
e Biologie Une prévalence faible, mais actuelle du virus de la Moyenne Non 7/11 2021 Non Profession
o Clades en circulation grippe A (v compris 2.3.2.1¢ au Nigeria, les
= 2321c virus H5NT et H5N2 2.2.1.2 en Egypte) chez les
= Autres (si de nouveaux sous- | Rorcs africains a ¢t¢ identfice, ainsi quune
types ont été identifiés transmission potentielle vers d’autres
comme ayant émergé) mammiferes, soulignant la nécessité d’une
o Changements génomiques et meilleure surveillance en Afrique
incidences sut :
= Infectiosité/transmission
= Adaptation des mammifeéres
e Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission
= Qiseau 2 un mammifere non
humain
=  Mammifére non humain a
mammifere (y comptis le
développement d’un
réservoir de mammiferes
non humain)
e Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
®  Travailleur de I’élevage de
troupeau/ proptiétaire d’un
petit troupeau
= Travailleur de l'usine de
transformation de la
viande/du lait
¢ Biologie De 2000 a 2022, 35 zoonoses ont été identifiées Faible Non 7/11 2022 Non Profession
o Clades en circulation au Cameroun, dont le virus H5N1 2.3.2.1¢ parmi
= 2321c les plus signalés, ce qui souligne la nécessité de

o Changements génomiques et
incidences sur :
= Adaptation des mammiferes
o Caractéristiques virologiques
= Infectivité/transmission (c.-
a-d. probabilité d’infecter un
hoéte)

mieux comprendre leur répartition pour élaborer

des stratégies de prévention

11



https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.mdpi.com/1999-4915/13/12/2411
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2772707622001485?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2772707622001485?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2772707622001485?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2772707622001485?via%3Dihub
https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S2772707622001485?via%3Dihub

e Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
o Travailler sur une ferme avicole
commerciale (p. ex. producteur,
travailleur de 'usine de
transformation, éleveur de
volaille)
e Biologie Les sous-types H5 causent généralement des Elevée Non 3/9 2023 Non Non
o Caractéristiques virologiques symptomes cliniques bénins chez les volailles
" Infectiosité/transmission mais ils peuvent muter pour causer une morbidité
° Epidémiologie et une 1-n(‘)rmhté graves, la plupart des
o Voie de transmission transmissions se produisant 2 une courte ou
*  Charge virale movenne distance, quel que soit le sous-type ou
environnementale Iemplacement géographique
o Cas signalés et autres indicateurs | ® L.a grippe aviaire hautement pathogene H5Nx
épidémiologiques de la grippe a causé une mortalité massive chez les oiseaux
aviaire A (H5Nx) et les volailles sauvages.
e Paramétres de sensibilité et de o La durée infectieuse au niveau de la ferme
transmission a été estimée a une moyenne de 6,4 a
o Période infectieuse 17,22 jours.

o Le nombre de reproductions Rh pour la
transmission entre les exploitations
agricoles a été établi a 0,03-15,7.

o La plupart des transmissions semblent
avoir eu lieu a une courte ou moyenne
distance, peu importe le sous-type ou
I’emplacement géographique.

o Le role des fermes de cour arriere dans la
transmission a été jugé minimal, avec un
nombre de reproductions inférieur a un
pour entre les fermes de cour atriere elles-
mémes et entre les fermes de cour arriere
et commerciales.

¢ Biologie Bien qu’il v ait eu des changements au cours des Elevée Non 2/9 31 juillet 20 Non Non
o Clades en circulation dernieres années dans les sous-tvpes primaires et 22
= 2344b la fréquence des rapports d’influenza aviaire
= 2321c (HxNy) humaine dans la région du Pacifique

= Autres (si de nouveaux sous-
types ont été identifiés
comme ayant émergé)
o Changements génomiques et
incidences sut :
= TInfectiosité/transmission

occidental (RPO), le risque global pour la santé

publique lié aux virus HxNy a l'interface humain-

animal reste faible

e Entre le 1° octobre 2017 et le 31 juillet 2022,
on a observé une réduction des A(H7N9) et
A(H5NT1), et une augmentation des A(H5NO0)
et A(HIN2), avec trois nouveaux sous-types,
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Epidémiologie (y compris la

transmission)

o Voie de transmission
= (QOiseau/mammifére non

humain a2 humain

o Cas signalés et autres indicateurs
épidémiologiques de la grippe
aviaire A (H5Nx)

AH7N4), A(HI0ON3) et A(H3NS) signalés a
partir de la Chine au cours de cette période.

e Les infections étaient presque exclusivement
associées au contact humain avec des oiseaux
infectés.

Biologie
o Clades en circulation
= 2344b

o Caractéristiques virologiques
* Vitulence/gravité de la
maladie
Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission
= Qiseau/mammifére non
humain a humain (c.-a-d.
transmission zoonotique)
= Charge virale
environnementale (p. ex.,
Pexcrétion virale aviaire et
des mammiféres)
®*  D’humain a humain
o Cas signalés et autres indicateurs
épidémiologiques de I'influenza
aviaire A (H5Nx)
Diagnostic
o Diagnostics sérologiques
Présentation clinique
o Caractéristiques
immunologiques
= Réponse immunitaire
antigéne/anticorps et
cellulaire
Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
=  Travail sur une ferme avicole
commertciale
® Role qui implique la
reproduction et la
manipulation d’oiseaux

Des preuves sérologiques d’infections de la

orippe aviaire A(H5N1) sous-clinique et

cliniquement légere chez ’humain ont montré

que les personnes exposées a la volaille, comme

les travailleurs de la volaille et les éleveurs, ont

connu une séroprévalence relativement plus

élevée d’anticorps de la grippe A(H5NT) que les

personnes non exposées a la volaille; des

fréquences tres faibles d’anticorps ont été

détectées parmi les contacts étroits de cas

confirmés de A(H5N1)

e Ta séroprévalence moyenne était de 0,2, 0,6 et
1,8 % pour les travailleurs de la volaille, les
éleveurs de volaille et les personnes exposées
a la volaille et 2 P’humain, respectivement,
dans les études qui utilisaient les criteres de
séropositivité de POMS; la séroprévalence
moyenne était de 0 % dans la population
générale et les contacts étroits des cas
confirmés de A(H5N1).

e Ta séroprévalence était aussi plus élevée chez
les personnes exposées au virus A(H5NT1)
clade 0 que chez les participants exposés a
d’autres clades du virus A(H5N1).

e Chez les populations exposées au risque
professionnel, les personnes qui travaillaient
sur les marchés de la volaille vivante avaient
des fréquences plus élevées d’anticorps
spécifiques au virus A(H5N1) que les
aviculteurs et les vétérinaires.

Elevée

Non

3/11

1er septemb
re 2020

Non

Aucun

déterminé
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=  Travailler avec des volailles
vivantes ou récemment
abattues

= Travailler avec des oiseaux
sauvages et/ou des
mammiferes pour des
besoins de soins de santé, de
recherche et de conservation

= Visiter des marchés d’oiseaux
vivants ou de mammifeéres,
ou y travailler

=  Travailler en milieux de soins
et autres foyers de contact

e Epidémiologie (y compris la

transmission)

o Voie de transmission
= Qiseau a2 un mammifére non

humain

o Cas déclarés et autres indicateurs
épidémiologiques de la grippe
aviaire A (H5Nx) (p. ex.
prévalence, taux de mortalité,
répartition géographique)

Entre 2000 et 2019, divers sous-types de virus de

la grippe aviaire ont été trouvés chez des oiseaux

sauvages et domestiques en Afrique

subsaharienne a une prévalence globale de 3,0

,
%

le H5N1 étant le plus fréquemment observé, suivi

du H5N2 et du H5N8

La prévalence du virus de la grippe aviaire est
plus élevée en Afrique subsaharienne pendant
la saison seche, alors que les oiseaux
migrateurs eurasiens sont peu nombreux; une
explication possible de cette situation pourrait
étre une augmentation du regroupement de
sauvagines résultant d’'une diminution des
masses d’eau (cette saisonnalité s’est avérée
statistiquement insignifiante).

Les especes indigenes d’oiseaux africains et les
oiseaux aquatiques migrateurs d’Eurasie
maintiennent les virus de la grippe aviaire en
circulation.

La détection de virus de la grippe aviaire H5
chez les oiseaux sauvages et domestiques
suggere la possibilité d’une transmission entre
les deux.

Les virus de la grippe aviaire a forte
pathogénicité ont été plus fréquents chez les
oiseaux domestiques, particuliérement chez
les poulets et les canards.

Les vitus de la grippe aviaire a forte
pathogénicité H5SNT se sont avérés répandus
en Afrique de 'Ouest, ce qui peut étre parce
que cette région est une destination hivernale

Elevée

Non

4/9

2019

Non

Aucun

déterminé
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majeure pour les oiseaux aquatiques

migrateurs.

e T circulation continue des virus de la grippe
aviaire hautement pathogenes H5N1 peut étre
attribuable a des facteurs comme :

o transport illicite de volailles infectées
(traversant parfois les frontiéres
nationales)

o élevage de plusicurs especes d’élevage

o faible adhésion aux mesures de biosécurité
sur les marchés des oiseaux.

e D’infection a la grippe aviaire a forte
pathogénicité H5SNS a été détectée pour la
premiére fois en Fgypte et au Nigeria a peu
pres au méme moment.

e Les virus de la grippe aviaire a forte
pathogénicité HSN2 ont provoqué des
éclosions dans les fermes d’autruches sud-
africaines.

Epidémiologie (y compris la

transmission)

o Cas déclarés et autres indicateurs
épidémiologiques de la grippe
aviaire A (H5Nx) (p. ex.
prévalence, taux de mortalité,
répartition géographique)

Diagnostic

o Méthodes moléculaires de
détection rapide

Les méthodes actuelles de surveillance des virus

de la grippe aviaire comprenaient la collecte

d’échantillons d’oiseaux vivants sur les marchés et

les fermes (écouvillons cloacaux et

trachéaux/oropharvngés et sang), d’oiseaux morts

(écouvillons et/ou échantillons d’organes) et

d’échantillons environnementaux (excréments

boue, eau, source d’alimentation, plumes et air et

surfaces susceptibles d’étre contaminés par des

virus tels que des cages, des tableaux, des

planches a découper et des machines a plumer);

cependant, il v avait des renseignements limités

sur la sensibilité des techniques d’échantillonnage
pour élaborer un programme optimal de
surveillance de la grippe aviaire

e Ilyapeud’études qui ont porté sur la
sensibilité des techniques d’échantillonnage
environnemental avec des variations selon la
prévalence, le sous-type, I'espece, I'age, la
densité des oiseaux échantillonnés, la collecte,
la manipulation des échantillons et les
méthodes d’essai.

e Ondispose de peu d’information sur les
programmes optimaux de surveillance de la
grippe aviaire en raison de I'absence de

Elevée

Non

3/9

10 juin 201
9

Non

Aucun

déterminé
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protocoles et de méthodes normalisés dans la

documentation.
e Tipidémiologie (y compris la La collecte d’échantillons environnementaux Elevée Non 5/10 30 janvier 2 Non Aucun
transmission) semble étre un outil prometteur, étant donné la 019 déterminé
o Cas déclarés et autres indicateurs | capacité de capturer de grands échantillons et de
épidémiologiques de la grippe séquencer plusieurs oiseaux dans un échantillon
aviaire A (H5Nx) (p. ex. pour assurer la surveillance du virus de la grippe
prévalence, taux de mortalité, aviaire chez les oiseaux aquatiques sauvages
répartition géographique) e Le séquencage peut se faire soit sur les isolats,
e Diagnostic soit directement par I'intermédiaire d’un
o Méthodes moléculaires de échantillon environnemental; 'isolement du
détection rapide virus était plus fréquent avec les échantillons
d’eau, ce qui permet de déterminer des
souches virales spécifiques.
e Les échantillons environnementaux étaient
bien adaptés a la surveillance des virus de la
grippe aviaire chez les oiseaux aquatiques
sauvages, car ils fournissent des
renseignements sur plusieurs oiseaux ou
especes au sein d’un échantillon, ce qui
permet de recueillir facilement de grands
échantillons.
¢ Biologie Un examen systématique et une méta-analyse Elevée Non 7/11 20 octobre Non Aucun
o Clades en circulation menés en 2020 ont révélé que la séroprévalence 2018 déterminé
= 2344b globale de linfection a H5N1 chez les humains
o Caractéristiques virologiques en Chine était de 2,45 % (862/35 159), 1a
" Infectiosité/transmission séroprévalence chez les humains du centre de la
o Cas signalés et autres indicateurs Chine (7,32 %) étant plus élevée que dans
épidémiologiques de la grippe d’autres régions de la Chine.
aviaire A (H5Nx) e Dans les 56 études incluses, la séroprévalence
e Diagnostic détectée par les tests d’inhibition de
o Méthodes moléculaires de hémagglutination (HI) et de
détection rapide microneutralisation (TMN) était
Diagnostics sérologiques respectivement de 1,30 % et de 4,37 %.
e En raison de sa production avicole a grande
échelle et de ’emplacement de trois voies
migratoires d’oiseaux migrateurs, la Chine est
reconnue comme une zone géographique
offrant des conditions propices a I’émergence
de nouveaux virus de la grippe aviaire.
° Epidémiologie (y compris la On a considéré les ansériformes (c.-a-d. la Elevée Non 6/11 20 septemb Non Aucun
transmission) sauvagine) comme les hotes et les transmetteuts re 2018 déterminé

o Voie de transmission
= Qiseau 2 un mammifére non
humain

naturels les plus importants des virus de la grippe

aviaire (v compris le sous-type H5) en Chine
mais la prévalence des virus de la grippe aviaire et
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Oiseau/mammifére non
humain a2 humain (c.-a-d.
transmission zoonotique)

de leurs anticorps connexes chez les oiseaux

sauvages varie selon les régions et les espéces

Lutilisation de méthodes sérologiques ou de
la réaction en chaine par polymérase avec
transcription inverse (RT-PCR) pour étudier
les virus de la grippe aviaire et leurs anticorps
chez les oiseaux sauvages semblait cotteuse,
mais était plus sensible a la détection des
infections, tandis que la collecte d’ceufs des
oiseaux sauvages semblait plus facile, car les
jaunes d’ceufs contenaient des matériaux
appropriés pour surveiller la prévalence des
virus de la grippe aviaire.

On a considéré les ansériformes (c.-a-d. la
sauvagine) comme les hotes et les
transmetteurs naturels les plus importants des
virus de la grippe aviaire.

Des données probantes ont soulevé des
préoccupations au sujet de la transmission
possible de sous-types de H5, provenant de
mutations, des oiseaux sauvages aux volailles
ou aux humains.

En Chine, la prévalence du sous-type H5 était
de 0,6 %, les anticorps du virus de la grippe
aviaire étant estimés a 12,3 %.

e Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission

o Cas déclarés et autres indicateurs
épidémiologiques de la grippe

Oiseau/mammifére non
humain a humain (c.-a-d.
transmission zoonotique)

D’humain a humain

aviaire A (H5Nx) (p. ex.

prévalence, taux de mortalité,

répattition géographique)

La

lupart des cas d’infection humaine par le

virus H5N1 de 1997 a 2019 ont été observés en

Egvpte, chez les enfants et les jeunes adultes, et

chez ceux exposés a la volaille

Les infections humaines au virus du H5N1
présentaient un risque de déces de 52,4 %
chez les cas confirmés en laboratoite, signalés
entre 1997 et 2019.
Des infections humaines par le virus HSNT et
le virus H5NG ont été signalées entre 2014 et
2015 en Chine et en Egypte.
Selon les documents de ’OMS et la littérature,
des infections humaines par le virus du H5N1
ont été signalées entre 1997 et 2019, avec un
risque de déces de 52,4 % parmi les cas
confirmés en laboratoire.
o La plupart des cas ont été signalés en
Egypte, suivis pat I'Indonésie, le Vietnam,
le Cambodge et la Chine continentale.

Elevée

Non

2/9

31 juillet 20
19

Non

Aucun
déterminé
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o Un pic saisonnier a été détecté en hiver
dans ces pays.

o La plupart des cas ont été observés chez
des enfants et de jeunes adultes, avec une
plus grande proportion de femmes en
Asie du Sud-Est et en Chine.

o 97,4 % étaient liés a 'exposition a la
volaille, ce qui laisse croire qu’il y a eu une
transmission interhumaine limitée.

D’autres sous-types, comme le HSNG, étaient

liés a 'origine du déces.

Un rapport indique que 'on a confirmé une

transmission interhumaine chez une femme

provenant de la méme famille qui avait signalé

des cas de H5N1.

e [Epidémiologie (y compris la Les petites fermes de porc et de volailles sont a Elevée Non 3/9 31 juillet 20 Non Aucun
transmission) risque de transmission interespeces (de volailles 21 déterminé
o Voie de transmission domcsriqucs a porc)
= QOiseau 2 un mammifére non | ® Le grand nombre de virus H5N1 peut étre
humain attribuable a des oiseaux sauvages migrateurs
provenant de la voie de migration de ’Afrique
de ’Est-Asie de I’Ouest, et peut entrainer des
interactions avec des porcs, des volailles et
des oiseaux sauvages dans les petites fermes.
° Epidémiologie 1l est important de remettre dans son contexte les Elevée Non 5/10 2021 Non Aucun
o Voie de transmission parameétres de la orippe aviaire en vue d’obtenir disponible déterminé

= Qiseau 2 un mammifére non
humain

o Cas signalés et autres indicateurs
épidémiologiques de la grippe
aviaire

o Parametres de sensibilité et de
transmission
= Période latente
= Période infectieuse

une compréhension exacte de sa transmission et

de ses risques

Le but de cet examen était d’examiner et
d’évaluer la variation des données disponibles
sur la grippe aviaire en ce qui concerne le
nombre de reproductions, la période
d’infectiosité, le type d’espece, le type de virus
et la pathogénicité.

Les types de virus les plus fréquents ayant fait

I'objet de recherches étaient le H5N1 et le

H7N3.

La période d’infectiosité moyenne variait de

6,2 27,7 jours, avec une période de latence

possible d’un jour.

o La confiance dans cette estimation est
faible en raison des défis liés a la mesure a
un niveau de troupeau.

Les canards sauvages étaient plus susceptibles

d’étre exposés au virus que d’autres especes
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d’oiseaux, ce qui suggere que la faune pourrait
étre plus touchée.

e Ta transmission était plus susceptible de se
produire au sein des troupeaux qu’entre eux.

e Aucune différence significative n’a été relevée
pour la pathogénicité entre les études.

e Les auteurs ont conclu en prenant en compte
la variabilité des estimations entre les études,
soulignant 'importance de contextualiser les
résultats.

e Epidémiologie
o Voie de transmission
= Qiseau 2 un mammifére non
humain
e Populations prioritaires
o Groupes présentant un risque
d’exposition plus élevé
= Travail sur une ferme avicole
commertciale

Les déplacements d’oiseaux, d’humains et de

matiéres contaminées jouent tous un role dans la

transmission de la erippe aviaire pendant la

production de volaille en raison d’une

contamination croisée; des recherches

supplémentaires sur la production de volailles

sont nécessaires pour comprendre la transmission

de ce virus.

e Le but de cet examen de la portée était de
déterminer les voies de transmission de la
grippe aviaire dans la production de volaille
afin d’améliorer la compréhension du r6le que
jouent les animaux et les humains dans la
propagation du virus.

e De nombreuses sources incluses dans le
présent examen ont décrit la transmission du
virus par les oiseaux sauvages aux fermes
commerciales et aux réseaux de production.

e Ta transmission peut se produire en raison de
la contamination croisée pendant le transport
de la volaille et des ceufs.

o Les pratiques de I'industrie de fermes
avicoles, comme les réseaux de ramassage
d’oiseaux, les livraisons inefficaces
d’aliments pour animaux, les
déplacements d’oiseaux vivants entre les
fermes et les transports d’ceufs non
nettoyés, peuvent accroitre la propagation
de la transmission.

o Les maticres contaminées peuvent
participer a la transmission, en particulier
pendant le transport d’ceufs d’oiseaux de
reproduction et le ramassage d’oiseaux.

o Les mouvements humains dans la
production de volaille, y compris les

Elevée

Non

5/9

2019

Non
disponible

Profession
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travailleurs a temps partiel, les
mouvements de vétérinaires avec des
produits, ou les réseaux de fermes
centrales, sont également susceptibles de
propager le virus.
e Le role des humains et des matiéres
contaminées dans les réseaux commerciaux
n’a pas pu étre déterminé.

e Biologie
o Caractéristiques virologiques
= TInfectiosité/transmission
= Pathogénicité
e Tipidémiologie
o Voie de transmission
= Charge virale
environnementale
o Paramétres de sensibilité et de
transmission
o Excrétion du virus

Une synthese du virus de la grippe aviaire (H5Nx

inclus) a révélé des différences dans les niveaux

d’excrétion du virus chez la volaille, résultant de

diverses voies d’introduction et d’excrétion

(orande hétérogénéité des méthodes)

e Chez toutes les especes de volaille, on a
constaté que I'excrétion du virus de la grippe
aviaire hautement pathogene était plus élevée
que celle du virus de la grippe aviaire
faiblement pathogene.

e Une charge virale environnementale élevée
peut faciliter la transmission indirecte entre les
troupeaux ou les fermes par des surfaces plus
susceptibles d’étre contaminées (p. ex.
camions, bottes).

e Pour les voies d’introduction de virus de I'la
grippe aviaire hautement pathogenes, les voies
intranasales ou intraconales n’ont entrainé
aucune différence de I'excrétion pat rapport a
Pinfection par contact.

e Pour les voies d’introduction de virus de la
grippe aviaire faiblement pathogene, les voies
aérosol, intranasal et oropharyngée ont
entrainé une plus grande excrétion par
rapportt a 'infection par contact.

e Pour les virus de la grippe aviaire fortement
pathogenes :

o Texcrétion respiratoire était plus élevée
que 'excrétion cloacale

o ona observé une excrétion plus élevée
dans les voies respiratoires chez les
canards que chez les poulets

o ona observé une excrétion plus faible du
cloaque chez les canards que chez les
poulets.

e Pour les virus de la grippe aviaire faiblement
pathogene :

Elevée

Non

4/11

2017

Non
disponible

Aucun
déterminé
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o on a observé une excrétion semblable
dans les voies respiratoires et digestives
des canards et des poulets;

o ona observé une excrétion plus élevée
dans le cloaque des canards que celui des
poulets;

o on a observé une excrétion plus élevée
dans le cloaque des dindes que celui des
poulets.

e Il est plus probable que le virus de la grippe
aviaire faiblement pathogene se propage chez
un troupeau de dindes qu’un troupeau de
poulets.

e Au sein d’un troupeau de poulets, il y a une
forte probabilité qu’une infection ne soit pas
répandue lorsque le virus de la grippe aviaire
provient d’un ordre différent (hautement ou
faiblement pathogene).

e Dans un troupeau de dindes, il y a une forte
probabilité qu’une infection soit répandue
lorsque le virus de la grippe aviaire provient
d’un ordre différent (hautement ou faiblement
pathogéne).

° Epidémiologie La surveillance et la sérosurveillance de la otippe Moyenne Non 6/11 2021 Non Aucun
o Voie de transmission aviaire chez les oiseaux sauvages sont importantes disponible déterminé
= Qiseau 4 un mammifere non | pour surveiller son risque de transmission a
humain drautres especes
o Cas signalés et autres indicateurs | ® L’objectif de cette étude systématique était
épidémiologiques de la grippe d’estimer la prévalence de la grippe aviaire
aviaire chez les oiseaux sauvages situés en Corée du
e Diagnostic Sud.
o Diagnostic sérologique (p. ex. e Cette étude a 1évélé que la prévalence de la
autodépistage, diagnostic au grippe aviaire était d’environ 2 %, ce qui
point d’intervention) indique que 2 % des oiseaux sauvages en
Corée du Sud étaient porteurs du virus. La
séroprévalence était de 16 %, ce qui suggere
que 16 % des oiseaux sauvages y ont été
exposés.
e Cette étude suggere que des mesures de
surveillance sont nécessaires pour surveiller la
transmission entre les espéces.
° Epidémiologie La prévalence de la grippe aviaire chez les oiseaux Moyenne Non 4/11 2021 Non Aucun
o Voie de transmission en 2021 était de 1,6 %, ce qui souligne la disponible déterminé

= Qiseau 2 un mammifére non
humain

nécessité d’une surveillance de la transmission du

virus et de la migration dans la faune
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o Cas signalés et autres indicateurs
épidémiologiques de grippe
aviaire

e Le but de cet examen systématique était
d’estimer la prévalence de la grippe aviaire
chez les oiseaux.

e Cette étude a révélé que la prévalence de la
grippe aviaire était de 1,6 %.

e Cette étude met 'accent sur la nécessité d’une
surveillance supplémentaire des habitudes des
oiseaux, des systemes avicoles et des voies de
migration pour surveiller la transmission de la
grippe aviaire.

Biologie
o Clades en circulation
= 2.344b
= Autres (si de nouveaux sous-
types ont été identifiés
comme ayant émergé)
Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission
= QOiseau 2 un mammifeére non

humain
=  Mammifére non humain a
mammifére
= Charge virale
environnementale
Diagnostic

o Diagnostic sérologique (p. ex.
autodépistage, diagnostic au
point d’intervention)

Les virus H5Nx du clade 2.3.4.4 étaient
probablement présents chez les oiseaux sauvages

en Alaska, ce qui a entrainé des éclosions chez les

oiseaux sauvages et domestiques au Canada et

aux Ftats-Unis

e Les sous-types H13, H16, H1 et H9 ont été
fréquemment identifiés chez les especes de
goélands et les sous-types H3, H4 et H5 ont
été trouvés plus souvent chez les especes de
canards.

e Les taux de séroprévalence de tous les sous-
types, y compris H5, étaient généralement
beaucoup plus élevés que excrétion virale,
reflétant 'exposition tout au long du cycle de
vie.

Moyenne

Non

4/10

Février 202
2

Non

Aucun
déterminé
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Annexe 4 : Principales conclusions d’études uniques organisées par pertinence

= Pathogénicité (c.-a-d.
capacité de causer la
maladie)

= Virulence/gravité de la
maladie

e Epidémiologie (y compris la
transmission)
o Voie de transmission

= QOiseau a un
mammifére non
humain

=  Mammifére non
humain 2 mammifére
(y compris le
développement d’un
réservoir de
mammiféres non
humain)

= Qiseau/mammifére
non humain a humain
(c.-a-d. transmission
zoonotique)

o Cas déclarés et autres
indicateurs

Dimension du cadre Ti z g & g Cote de Caractéristiques | Considérations relatives a
, .. itre déclaratif et principales constatations . ’z A
d’organisation pertinence de Pétude Péquité
e Biologie Entre décembre 2023 et mars 2024, 'Europe a connu moins d’éclosions Elevée Objet de I'étude : e Profession
o Clades en circulation mais encore treés répandues, de la grippe aviaire A(H5) hautement pathogene Fournir un aper¢u
= 2344b chez les oiseaux domestiques et sauvages, la plupart d’entre elles provenant de la grippe aviaire
= 2321c d’oiseaux sauvages, tandis qu’a Uextérieur de I’Europe, ’Amérique du Nord dans le monde
o Changements génomiques | €St demeurée un foyer d’infection alors qu’aux Ftats-Unis, on a trouvé des entre
et incidences suf : chevreaux infectés par le virus de la grippe aviaire A (H5N1), ce qui décembre 2023 et
» Infectiosité/transmissi représente la premiere infection naturelle chez les especes ruminantes du mars 2024
on monde entier
*  Pathogénicité e Les infections humaines sont restées rares pendant cette période, sans Date de publication :
*  Virulence/gravité de la aucune preuve de transmission intethumaine soutenue. 2024
maladie e Le risque d’infection pour 'ensemble de la population européenne est _
o Caractéristiques faible, mais plus élevé pour les personnes exposées a des animaux Compé'leme étudiée :
virologiques infectés. Mondiale
= Infectivité/transmissio , .
n (c.-a-d. probabilité M@l‘/ﬂat{@l utilisées :
d’infecter un hote) Donnpes de
sutveillance
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Dimension du cadre Ti , : ] . Cote de Caractéristiques Considérations relatives a
Poreanisation itre déclaratif et principales constatations ertinence de Pétude Péquité
g p q
épidémiologiques de la
grippe aviaire A (H5Nx)
(p. ex. prévalence, taux de
mortalité, répartition
géographique)
e Présentation clinique
o Caractéristiques
immunologiques
= Innée
= Adaptable
= Réponse immunitaire
antigéne/anticorps et
cellulaire
e Populations prioritaires
o Groupes présentant un
risque d’exposition plus
élevié
®  Travailler sur une
ferme avicole
commerciale (p. ex.
producteur, travailleur
de 'usine de
transformation,
éleveur de volaille)
= Travailler avec des
troupeaux non
commerciaux cour ou
de petit élevage
= Role qui implique la
reproduction et la
manipulation d’oiseaux
(par exemple, vendeur,
éleveur d’especes
exotiques, fauconnerie,
pigeons voyageurs)
® Travailleur de I’élevage
de
troupeau/ propriétaire
d’un petit troupeau
La transmission du H5N1 de vache a vache a été signalée chez les bovins Elevée Objet de I'étude : e Aucune n’a été signalée.

e Epidémiologie
o Voie de transmission
»  Mammifére non
humain 2 mammifére

laitiers aux Ftats-Unis, les vaches étant atteintes d’'une maladie systémique
apparente, d’une diminution brusque de la production laitiére, d’une

Décrire les cas de
H5N1 chez les
bovins laitiers
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Dimension du cadre
d’organisation

Titre déclaratif et principales constatations

Cote de
pertinence

Caractéristiques
de Pétude

Considérations relatives a

Péquité

Paramétres de sensibilité

et de transmission

= Période de maladie

clinique
Présentation clinique

diminution de P'apport alimentaire et de la rumination, d’une excrétion

abondante, et de la production de lait jaune épais et crémeux

e On suppose que la source initiale d’infection la plus probable dans les
fermes laitieres est I'ingestion d’aliments contaminés par les excréments
d’oiseaux sauvages, mais la source exacte du virus est inconnue.

e Les oiseaux migrateurs (Ansériformes et Charadriiformes) proviennent
probablement de la partie septentrionale du Texas.

e Dans les fermes touchées, I'incidence a atteint un sommet de quatre a six

jours apres que les animaux aient été touchés pour la premiére fois, puis a

diminué entre 10 et 14 jours.

e On a signalé un nombre minime de déces de bovins, bien que des déces
d’oiseaux sauvages et de chats domestiques aient été observés dans les
sites touchés.

e Tavoie d’exposition chez les chats domestiques était probablement liée a
la consommation du lait et du colostrum non pasteurisés, ce qui a
entrainé Papparition rapide de signes neurologiques, de cécité et de déces.

e Le virus H5NT1 peut se répandre dans le lait, ce qui peut entrainer une
transmission a d’autres mammiféres par le lait non pasteurisé.

e Ta surveillance continue des virus de la grippe aviaire hautement
pathogeéne chez les animaux issus de la production domestique est
nécessaire pour comprendre Pévolution du virus et la pathogenese, et
prévenir la transmission entre especes et de mammifere a mammifere.

e Les résultats suggerent une transmission entre especes et de mammifére a

mammifere du H5NT1.

Date de publication :
Mars 2024

Compétence : B.-U.

Meéthodes :
Description du cas

° Epidémiologie

Voie de transmission

La sauvagine peut parcourir jusqu’a 1 251 km pour visiter des installations

commerciales de bétail et agit de voie de transmission potentielle de

I'influenza aviaire au bétail, par conséquent, de petites sources isolées

naturelles et artificielles, d’eau ou de nourriture dans ou pres des

établissements pour bétail augmentent la probabilité d’attirer ces oiseaux

Moyenne

Objet de I'étude :
Documenter les
mouvements de la
sauvagine

Date de publication :
Janvier 2022

Compétence : B.-U.
Méthodes

Télémétrie et suivi

par GPS

Aucune n’a été signalée.
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Annexe 5 : Documents exclus aux étapes finales de I'examen

Type de document

Titre avec hypetlien

Syntheses de données probantes

Nurses' coping strategies caring for patients during severe viral pandemics: A mixed-methods systematic review

Antivirals for influenza in healthv adults: Systematic review

Comparative effectiveness of H7IN9 vaccines in healthy individuals

Efficacy of avian influenza vaccine in poultry: A meta-analysis

Prediction of highly pathogenic avian influenza vaccine efficacy in chickens by comparison of in vitro and in vivo data: A meta-

analysis and systematic review

Serological evidence of human infection with avian influenza A(H7N9) virus: A systematic review and meta-anals

Examens de la littérature sans
recherche systématique

Potential zoonotic spillover at the human—animal interface: A mini-review

Transboundary determinants of avian zoonotic infectious diseases: Challenges for strengthening research capacity and
connecting surveillance networks

Insights from avian influenza: A review of its multifaceted nature and future pandemic preparedness

A brief introduction to avian influenza virus

A brief historv of bird flu

A comprehensive review of highly pathogenic avian influenza (HPAI) H5N1: An imminent threat at doorste
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